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SOSTENIBLE

La ESPOL promueve los Objetivos de Desarrollo Sostenible

Construccion de clones infecciosos para estudios de expresion

génica y/o control de patdgenos en pitahaya

La produccion de pitahaya (Hylocereus spp.) ha aumentado sustancialmente en la ultima década, pero
los estudios relacionados con la caracterizacion molecular de los genes asociados a su productividad,
calidad y/o resistencia a patégenos son limitados.

PROBLEMA

Los 3 tipos de pitahayas cultivados en Ecuador son propagados a través de esquejes de tallo que
posteriormente pueden enraizar y establecerse como nuevas plantas. Este método ha resultado en una
expansion global del cultivo pero también ha aumentado el riesgo de diseminacion de patdégenos que
afectan su rendimiento y sostenibilidad (Espinoza Lozano et al., 2023).

OBJETIVO GENERAL

Disenar clones infecciosos basados en un cactus carlavirus 2 (CCV-2) mediante el uso de distintos promotores virales y la
adicion de la proteina verde fluorescente (GFP) para estudios de gendmica funcional y/o control de patégenos en pitahaya
(Hylocereus spp.).
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Figura 1. Esquematizacion de la construccion del clon infeccioso basado en CCV-2. Genoma viral de CCV-2 con borde izquierdo (LB) y borde
derecho (RB) del vecrtor binario pLX_AS.
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 Primers diseflados para la deteccion de CCV-2 (CP & DET 1) (Fig. 2). - @ O * w
* Alos 90 dias, se detectd el virus de CCV-2 en dos pitahayas (P3 & P9) i TS

DET 1

agroinfiltradas con dos diferentes métodos: agroinfiltracion con por oA 98 90 & 4. 5 &, 7. & 8 10 7 7

jeringa y corte en bisel (Fig. 3-4). . | |
Ensamblaje de 4 constructos virales basados en CCV-2 editado con GFP B L L Ll L L L Ll s
y otros promotores derivados del virus de la papa M & X (PVM, PVX) ‘ |
* Ensamblados con Golden Gate

* Transformados en bacterias

Figura 2. Deteccion RT-PCR de CCV-2. P3 (3A, 3B, 3C) & P9 positivas para
CCV-2 detectados con primers especificos (CP & DET 1)

* Stocks de glicerol -80 °C version Promotor
Version 1.1 Promotor de CCV-2
Version 2.6 Promotor de PVM
Version 3.3 Promotor de PVX
Version 3.4 Promotor de PVX
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Tabla 1. Constructos virales basados en CCV-2 editado

Figura 3 & 4. Métodos de agroinfiltracidon en pitahaya. con GFP y otros promotores virales.

A) Agroinfiltracidn con jeringa, B) Corte en bisel

CONCLUSIONES

 Se desarrollé exitosamente un constructo viral de CCV-2 capaz de infectar a
cultivos de pitahaya comerciales.

* Las pitahayas infectadas por CCV-2 no presentaron sintomas visibles.

 Se ensamblaron 4 constructos virales mas basados en CCV-2 editado con GFP
bajo el control de distintos promotores que provenian de PVM & PVX para
futuros estudios con respecto al movimiento sistémico viral y VIGs.

Figura 5. P3 & P9. Pitahayas infectadas con el constructo
RE F E RE N CIAS viral basado en el genoma completo de CCV-2.
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