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Metabolomica como herramienta para el diagnostico diferencial de
dengue, zika y chikunguina en ninos

PROBLEMA

Dengue, Zika y Chikungunha son Al menos 113,000
arbovirus transmitidos por mosquitos. menores tienen
, . necesidades basicas

dolor corporal- son similares, dificiles (INEC, 2022) Determinar perfiles metaboldmicos en

de diferenciar clinicamente. el suero de infantes infectados por

—/ O

OBJETIVO GENERAL

Los nifios son un grupo vulnerable, diferentes arbovirosis mediante LC-MS

Los métodos diagndsticos actuales - especialmente en areas como Guayaquil, para desarrollo de herramienta
serolégicos y moleculares- tienen donde factores socioecondmicos (p.e;j. la
limitaciones: reactividad cruzaday una  tugurizacién e indice de pobreza)

ventana temporal de diagnostico corta, aumentan el riesgo de contagio y retrasan
respectivamente. el acceso a un manejo clinico adecuado. v

diagndstica diferencial entre dengue,

zika y chikunguia.
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aunque se requiere validacion con mas estudios y otras técnicas de analisis metabolomico. SALUD NOUSTRIR
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« Este enfoque representa una promesa como herramienta diagndstica complementaria,
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