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Diagnostico y variabilidad genetica del virus de la hoja blanca en
arroceras de la provincia del Guayas

PROBLEMA OBJETIVO GENERAL

La expansidn del virus de la hoja blancadel ~ Determinar la presencia del virus de la hoja

arroz (RHBV), representa una amenaza blanca a partir de muestras foliares de arroz
creciente para la produccién arrocera en las mediante la aplicacion de técnicas moleculares.

provincias de Guayas y Los Rios, generando _
pérdidas productivas y riesgo para la RESULTADOS
seguridad alimentaria nacional. El RHBV estd compuesto por cuatro segmentos

de ARN:
PROPUESTA ARN1, replicacion viral; ARN2, glucoproteina de

membrana; ARN3, supresor del silenciamiento
de ARN; y ARN4, proteina no estructural (NS4).

Area de estudio
Se muestrearon 17 fincas distribuidas en
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CONCLUSIONES

* La evidencia filogenética demuestra que el RHBV presenta una estructura genética estable
a nivel nacional.

 ELRHBV mostro una distribucion geografica heterogénea, con mayor deteccion en Babahoyo,
Alfredo Baquerizo Moreno y Santa Lucia, sin depender de la proximidad cantonal, sugiriendo
otros factores como el movimiento del vector o de material infectado.

* El protocolo de deteccion se realizo de manera eficiente, constituyendo un método de
diagnostico rapido y confiable para la identificacion del virus.
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