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CONCLUSIONES

La ESPOL promueve los Objetivos de Desarrollo Sostenible

VIDA-469
Código Proyecto

La rápida evolución de H5N1 y otros virus aviares, sumada

a la baja cobertura vacunal en pequeños productores y la

ausencia de herramientas eficaces para aves silvestres,

mantiene un riesgo sanitario, económico y ecológico crítico

en Ecuador y la región.

Diseñar una plataforma vacunal probiótica basada en

Lactococcus lactis recombinante mediante la construcción

de circuitos genéticos modulares para la prevención de la

influenza aviar altamente patógena (H5N1) en Ecuador.

Figura 1. Impacto de la Influenza Aviar H5N1 en la economía del Ecuador

● La homogeneidad genética del brote sudamericano valida el uso de secuencias consenso, asegurando un diseño

vacunal representativo y no aleatorio para toda la región.

● Los constructos genéticos diseñados demostraron mimetismo estructural (RM < 0.9 Å) y una excelente exposición de

epítopos sin impedimentos estéricos.

● El modelo predice que reducir la dosis de inducción de 50 ng/mL a 1.5 ng/mL (una reducción de 30 veces) solo

disminuye la carga antigénica superficial en un 10%, pero reduce la contaminación del sobrenadante en un 94%.
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