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La ESPOL promueve los Objetivos de Desarrollo Sostenible

Desarrollo de una plataforma vacunal probiotica para el control de

enfermedades virales aviares en Ecuador

Economia
PROBLEMA Avicultores afectados por influenza aviar no han retomado

produccion

Mas de 6.3 millones de aves han sido vacunadas contra la influenza aviar en Ecuador. Muchos de los

avicultores afectados aun no retoman su produccion & LO ULTIMO

La rapida evolucion de H5N1 y otros virus aviares, sumada

a la baja cobertura vacunal en pequefios productores y la 180 000 aves de corral fueron sacrificadas en Cotopaxi
ausencia de herramientas eficaces para aves silvestres, para prevenir la gripe aviar
maﬂtiene un riesgo SanitariO, ECOnémiCO y ecolégico Critico Cerca de150 técnicos del Ministerio de Agricultura y Ganaderia (MAG) y de Agrocalidad y miembros de las

Fuerzas Armadas ejecutaron los protocolos

en Ecuador v la region.

OBJETIVO GENERAL

Disenar una plataforma vacunal probidtica basada en
Lactococcus lactis recombinante mediante la construccion

de circuitos genéticos modulares para la prevencion de la

iInfluenza aviar altamente patogena (H5N1) en Ecuador.
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Figura 1. Impacto de la Influenza Aviar H5N1 en la economia del Ecuador
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1. Diseno Circuito 2. Seleccion de antigenos 3. Modelado Estructuraly 4. Modelamiento Matematico
Genético (bioinformatica) Optimizacion Genética (ODEs) — Framework Predictivo
Eleccion por bibliografia: HA, NA, M2 — clado 2.3.4.4b Modelado 3D por AlphaFold2, Sistema ODEs determinista (7
L.lactis + Sistem NICE + (LATAM 2022-2024). Alineamiento, validacion estructural (RMSD < 1 A), variables de estado). Topologia de
Proteinas de anclajey optimizacion, epitopos — 3 accesibilidad de epitopos (SASA), vy bifurcacion competitiva (Anclaje vs.
antigenos secuencias consenso. optimizacion de codones (CAl > 0.8). Secrecion). Python 3.10
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CONCLUSIONES

e La homogeneidad genética del brote sudamericano valida el uso de secuencias consenso, asegurando un diseno

vacunal representativo y no aleatorio para toda la region.

e Los constructos genéticos disefiados demostraron mimetismo estructural (RM < 0.9 A) y una excelente exposicion de
epitopos sin impedimentos esteéricos.

e E|l modelo predice gue reducir la dosis de induccion de 50 ng/mL a 1.5 ng/mL (una reduccion de 30 veces) solo

disminuye la carga antigénica superficial en un 10%, pero reduce la contaminacion del sobrenadante en un 94%.
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