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El descubrimiento de probióticos para camarón se realiza
principalmente mediante un cribado con pruebas in vitro,
para conocer la capacidad de las cepas bacterianas
candidatas a probióticos para excluir el crecimiento de
bacterias patógenas. Este método presenta la desventaja
dónde el descubrimiento se limita a cepas antagónicas
contra bacterias patógenas.

Evaluar la factibilidad de aplicar secuenciación de alto
rendimiento para el descubrimiento de bacterias
potencialmente probióticas para larvas de camarón
Penaeus vannamei.

▪ El impacto general de desarrollar esta alternativa
metodológica para el descubrimiento de probióticos
será contar con un arsenal de probióticos con varios
modos de acción, lo cual beneficiará sustancialmente a
la industria acuícola.

La búsqueda de probióticos mediante la comparación del
microbioma del tracto gastrointestinal de animales
saludables con enfermos utilizando tecnología de
secuenciación de alto rendimiento (HTS), combinada con
técnicas de culturómica, puede ser un método alternativo
a la selección de probióticos para camarón, ya que
permite la selección de cepas probióticas por cualquier
modo de acción.

Se utilizaron muestras de un proyecto de descubrimiento
de probióticos, donde se encontró algunas cepas con
potencial probiótico antagónicas contra una cepa
patógena, señalando evidencias a favor de factibilidad de
que la técnica sirva para encontrar cepas probióticas
para larvas de camarón.

El análisis de factibilidad técnica y económica mostró un
72% de factibilidad de usar la metodología de
secuenciación masiva para descubrir probióticos para
camarón, lo que comparado con el 68% y 62%
alcanzados con las metodologías tradicionales con el
enfoque in vitro e in vivo, demuestra que esta es una
alternativa que debe ser considerada por la industria
acuícola.

1. Muestreo de camarones saludables versus enfermos
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2. Extracción de ADN 

4. Pruebas para dilucidar modo de acción
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Tiempo en obtener resultados
Posibilidad de identificar cepas autóctonas y consorcio de bacterias
Posibilidad de identificar varios modos de acción
Costos

Análisis de factibilidad técnica y económica

▪ La aplicación de esta metodología permitirá además
conocer la microbiota natural del camarón y descubrir
consorcios de bacterias autóctonas de camarón
saludables mediante comparación con camarones
enfermos.

3. Secuenciación y análisis de datos


